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Besorolás funkcionális csoportokhoz

Rendszertani azonosítás referencia adatbázisok

segítségével (UNITE)

Talajminták

DNS Metabarcoding

Cél: fajlista és kompozíciós adatok

Alfa-, béta-, és gamma-diverzitás adatok

Tisztítás, minőségi szűrés

ITS metabarcodes

M in t a 1 M in t a 2 M in t a 3 …

ASV 1 26 0 2

ASV 2 0 0 153

ASV 3 86 31 124

…

DNS, PCR, szekvenálás

rendszertani és funkcionális

csoportok eloszlása a minták között

Teljesen megegyezõ szekvenciák összevonása

(Amplicon Sequence Variants, ASVs)

Szekvenciák csoportosítása

rendszertani egységekbe

(Operational Taxonomic Units OTUs)

ASVs fu nct ion Genus …

ASV0347 litter_saprotroph Leptodontidium

ASV0017 animal_parasite Exophiala

ASV0025 wood_saprotroph Pleotrichocladium

ASV0259 ectomycorrhizal Lactarius



https://piliskiserlet.ecolres.hu/

Pilis Üzemmód kísérlet

• 5 kezelés (4 üzemmód + kontroll) x 6 blokk, 2014- (OTKA K111887, PI: ÓP)

• Talaj mintavétel 2020 okt., DNS szekvenálás (Illumina NextSeq) 2021 

• Gombák: 15 647 105 ITS rDNS szekvencia, 4480 ASVs

• 2653 ASVs (59,21%)  448 gomba nemzetség  funkcionális csoportokba sorolás

• Metadata, biotikus és abiotikus környezeti változók (futó projektek)



A teljes gombaközösség összetételének változása az erdészeti kezelések között



Változó R2 P

Kezelés (kat.) 0.21599793 0.001

Blokk (kat.) 0.21087236 0.005

Talajnedvesség 0.06966824 0.001

Borítás 0.05578687 0.005

AlK2O 0.05172034 0.009

Növény fajgazdagság 0.04953968 0.014

Talaj pH 0.04889467 0.022

AlP2O5 0.04386729 0.064

C 0.04257012 0.101

N 0.03979502 0.178

Változó R2 P

Kezelés (kat.) 0.21600 0.0001

Blokk (kat.) 0.21087 0.0001

Talajnedvesség 0.03270 0.1367

Borítás 0.03169 0.1739

AlK2O 0.03627 0.0572

Növény fajgazdagság 0.03632 0.0544

Talaj pH 0.02664 0.5021

Maradék 0.40951

Kombinált modell 

minden szignifikáns változóval

Változó R2 P

Talajnedvesség 0.06967 0.0001

Borítás 0.04313 0.0395

AlK2O 0.04541 0.0187

Növény fajgazdagság 0.04645 0.0191

Talaj pH 0.04394 0.0331

Maradék 0.75141

Kombinált modell 

szignifikáns folyamatos változókkal



Kezelés: R2=0.2979; p<0.0001



Kezelés: R2=0.1906; p<0.0001



Kezelés: R2=0.2167; p<0.0001



!!! Kezelés: R2=0.3975; p<0.0001



Kezelés: R2=0.1866; p<0.0001



Kezelés: R2=0.2303; p<0.0001



A funkcionális csoportok relatív diverzitása az erdészeti kezelésekben
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A funkcionális csoportok relatív abundanciája az erdészeti kezelésekben

*

a  b  bc ac a



• Az erdészeti üzemmódok a gombák diverzitására és a közösségek összetételére egyaránt hatnak

• Fontosak a különbségek a funkcionális csoportok, sõt azokon belül a nemzetségek között

• A növénypatogén és ECM gombák különösen erõsen reagálnak

• A tarvágás és a 20 m-es lék hasonló hatással bír  kisebb lékkel jobban fenntartható az erdei jelleg?

• A hagyásfacsoport és a bontás kevésbé befolyásolja a gombaközösségeket

Konklúziók

• Indikátor fajok meghatározása az erdészeti üzemmódokra vonatkozóan

• Az adatok alaposabb összevetése egyéb biotikus és mikroklimatikus adatokkal

• OTKA K139387: Környezeti tényezők és erdészeti fahasználatok hatása az erdei mikrobiom

összetételére, funkcióira és interakció-dinamikájára (2021-2025)

erdei mikroélõhelyek mikrobiális jellemzése: talaj, avar, mohák, fakéreg, lombozat

baktériumok, gombák és más eukarióta mikroorganizmusok

Folytatás
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